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14) 12+ S &SI} Q1AL B 24(2018-2019)

15) DI 2Kl 0l A4 H&AM 20| e |3 LI 5(2017-2022)
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1-9. NIDA
1)3D GME Ax BFHAS S
2)2&M ZA DIUA LID
3) Al AOGIA OFAEZ ALO
(2018-2021)
4) %2 29| 0| = DNA(2016-2021)
5) Z=0| Al AE AlE SASH ME(2016-2021)
6) Ol A s I 2 E(2004-2020)
7) AL HE S0l AIC] HAE O)F CHA 2= (2017-2022)
8) DIAC CORE(2017-2018)
) =S4 LU U2 USIE RSt FEX ZZ : 01222 DNA & M ALK B101(2017-2022)
10)HIVZE L LIZE SE0HA2 MZE 2 &2 0o 2 & (2015-2020)
1-10. NIDDK
1) Gl =X M. 2E240[01 Al E A (2008-2023)
2) NIDDK IBD &8t 21 A AlY & 01 74l E(2002-2022)
3) H=9 3D X L 22|38t MIE{(2015-2020)
4) &5 o1 HIE{(DRC)(2002-2020)
5) 20228 & X SILENCING 0l 4 MBD2-NURD =& &l ©| & &H(2018-2023)
6) O|EZ 2|0t KI&a Atot ZOHO| CHE MZ22 Yel Melsfs S&(2017-2021)
7NEY Y ME XN QE S fst 212 F & O 01351(2012-2022)
8) SIIX2 SOl HIEHE AEZ 0|28 IS4 J|2 L XX 9| MA(2016-2021)
9) &l MBHCRISPR CAS9 &ALl 2lol tRIE Xt HAH O Z22H HIE MIEZE 256t
=&t
B3 )5 215(2018-2020)
10) "I 20|l CHSt 21 2F Al &SR &3 S M RA S 2 &(2018-2022)
1) T2D ¥ A SH0l st 28 &S F4(2005-2019)
12) 2 K& 50| Z4!(2016-2021)
13) &2 2 2 & 3 MIE(CIHD)(2016-2021)
14) LOCI o 2ted & ol=el Mty 24X HiAHLIE(2016-2019)
15) 84 XX 2 J|'52 95 YAIE ME| 0f5H(2015-2020)
16) IPS R 2IS S5 AATD 231 2+ A0l LISt &S x| 2(2015-2020)
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22) PROJECT 3: UW-CNOF M 28X 2/Z Jji2(2018-2019)
23) HA|DH 012000 A TYPE 2 22| J|s 8 224(2009-2020)
24) BHE olsel =ZH 2 R Z4(2018-2022)
25) AE B2 LY AR HIEO| JtA M (2018-2023)
26) MZ 5™ 21Z(2018-2019)
27) =48 STESA HOIHS MAAHC S8 &35(2016-2021)
28) 3| H AME HOl E Y=Y &N S4(2007-2020)
20) S MBI SS9 ST XE(2003-2022)
30) DI AI2FCHEH I 9I& o3 7 MIE{(1996-2022)
) €RYUA 2U-S0/8 L A8 FHA L& =8 (2018-2023)
32) dAS ME FEo WY, g & ez H(2018-2023)
3 2EL M2 MES XY HE IISS ZH(2017-2021)
34) S ZEBH0f| (HEH 2 AHM A2 8t 01 71(1979-2021)
3B) AlS2t Hes 8 Y AHS |8 & /AX 28 AlAE(2015-2020)
36) & o1 Al E{(DRC)(2002-2020)
37) PRDM16/TYPE 1 CIHHIE S= S8t A2 JIs M 0{(2016-2019)
38) J|2 QM DX CFTR 2E S 98 )5S H2(2018-2023)
39) H=2l 3D & & 22|38t 4l (2018-2019)
1-11. NIGMS



1) HIV-1 Hs oFE A 2 SAED} D§HEHs B & (2018-2019)
2) s BE Jl=2 A, 2 A5 Y XE(2016-2021)
3) MY Hs BMES 95 CPP-0iJH CRISPRICAS & &(2018-2021)
4) &Y R2dQEIE HE VIAXNAHAE Hs HES Hd S & 2 X (2017-2022)
5) AEYAS 2X5HD BANES QASHE AlS Ol HLIZS(2017-2022)
6) C. ELEGANS O] Al 2L ABIS ({aE2| L J]5(1994-2020)
NEAZ2 LAZS st 2 A FSE 4 02 S4 E28(2015-2020)
8) IILIER0| Il 52 2X £44(2018-2023)
9) FA T 22|, ANEUPLOIDY, 2 2HA19| [ 3 LI Z(2017-2022)
10) 2L Y ERFUHAN HE Ha=2l L 2tEES -0 Al X LH 01 2(2016-2021)
11) O1 & Ot —a* A0 RN U M| A5H2017-2022)
12) 7| e = X 7 C.ELEGANS(1986-2019)
13) MM ALE 2t Hles L &S U3 Y S ®I18 R15 9 T2 E(2018-2021)
14) 012+ M Lj €M 22] 7K1(2005-2022)
15) NI Ui 412 9IS &4 o 215H2005-2019)
16) SAIECIXA L =&t SEX HE AIAE D RNA 4252 0/6H(2017-2022)
17) A-TO-IRNA BE Q| CIS A A S GiS56t= MH = Ol & 28(2017-2021)
18) CRISPR-CAS Al A0 O &F 0191 (| 22| A4 (2017-2022)
19) 22l R FH S S A XX(2016-2121)
20) NEMATODE & 9| Z & 2 4(1982-2019)
21) ADARL 0fl 2|8t R-LOOP &A1t Hs oF& A ©| 77 K(1991-2022)
22) 012t RO I J|SS JHE 25K AlH(2010-2019)
23) Y Z NI LAY Ab2(2012-2021)
24) CRISPR 24X 2 B DI I3 LI5(2016-2021)
25) 2AE HESE SHO| SXE J|E 9 X2 125 21(2015-2019)
26) =12l His XS 98t TRXOI £ 2(2003-2019)
27) T MO A ME S50 I X £41(2015-2019)
28) 2&5H RNA A E QI8 X HICH 2 EE/5H8H 8H(2017-2022)
20) CAS13B 2 ZTHXO 2 2 S CASO LIS X 2 =01 0l H LI S(2018-2021)
30) NXF1 2| & Xr A 2 HEST £ 4(1998-2020)
31) ARA QEL LS U 2¢ I§E S XI(2016-2020)
32) RNA D SEAF Z& L 81249 J|H X X AH2016-2021)
33) CHSH | S™ ASH0H 8 (172 HE A8 =X(2018-2023)
34) HIV O 84! 202 Kl 5H(2018-2019)
35) Myosin S& Xt CH2HA It J|5(1981-2020)
36) S8 HIZ0A SEX £ £3(1078-2021)
37) 2&s HE D 2 E 7 GPCR B 0 S8 & 28(2015-2019)
38) D|E2C20F 89, 22 Y 2 MA(2017-2022)
39) 91Xl EWEZ MOlets SAXC S X =4(1982-2021)
40) MSEH = M2 &35 22 (2004-2020)
41) C. ELEGANS Ol Al SH4 X 2501 25+ SA X == (2018-2021)
42) TFIIH & & AF 7&(2016-2020)
43) YEE 0ot ZE S 95 EI|ME H24(2016-2019)
44) Q12+ RSO M8 28 T2 7] 2(1980-2022)
45) M22 SMSE I} &S J|2(2016-2020)
1-12. NIMH
1) B NE SEUHM A 2 2 28 A9 &2 98 £4(2018-2023)
2) X8, 5d-S0|&8 SME THAWML =24 &S X &(2018-2023)
3)22Q11 ZA SS20| M IPSC E&E, DIE2C2/0F 2 A 2 & AI2(2016-2019)
4) A Ol GTRF2I HE Wl 2lst ERF Ats] =2 7 H(2016-2021)
5) 8AMZESOA AMBE==2 MHZAE JIsH ol &(2016-2021)
6) MIE HE X &AHOISE2 IS X &
7) HIPSCS 2| A= AMRAILIHE S ¢t i
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’é JHs 8t J1£(2018-2019)
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(2018-2021)
9) 012+9] Q1K ZOHOI Al SYNGAP S01810|2| S4(2017-2022)

10) AIFH A Hs M L RDOC HE 3HE S0 9 (N-GRID)(2014-2019)

11) &8 L A-TO-IRNA XS M B RO HAHX S4(2017-2022)

12) B TBR1 SOIBI0| E4: LHHZ 9182 =2 AH X 0161(2017-2022)

13) NEZS D 2E 98 REXL} 2E XTst6l)| 918 S8 S H(2016-2021)
14) AlA 208D K WERTS AR HE of 2(2016-2021)

15) HIE L AlHA ESS0 (e D &2 24(2018-2019)

16) Tl DAL AISIN BHE NEH S 2 BZE ®IALE H SH4A1(2017-2022)
17) & 2AES =2 G20l e K& A 7 H(2018-2023)

18) A K RMso (A2 €E J|s 24(2015-2020)

19) SZ 231 LOCI: IS = 21 2 X 2 J131(2018-2022)

20) £ & st CORE- BUSTAMANTE(2018-2019)

21) MAIZEO (HE Hs RS 98 ME| K 25(U24)(2003-2020)

22) HEQIT D18t 0= < |0l Xsi ST L HE 2Z(2018-2021)

23) 012+0] | O] Al B2+ Z2(2018-2023)

24)2/3 BN 29E QA U 4 HAHE 2K 013 (2015-2020)

25) DI0IAM HIVE MAFZE, BE& HE 2 EX(2017-2022)

26) A2 & Zo HOHO Se= 01X = =2 &AL I J15(2017-2022)
2N 22 NES SN M3 8-

© 9| AH(2018-2019)
28) Al =E S22 oil=sot)| |t Al =g

g 0lS 220 RAN SHAE F44(2018-2023)
20) A 2230 Ust 542 Ot &= =0 Z2& MALE 7 H 2l 3D H=(2018-2023)
30) =H Sl HIVE M A flet X HE MeH2016-2021)
31) A 2HI0 E2E O S HES 3 (2016-2021)
32) AlEHA 2o 23S 2He 5 H0fe 22X 24(2017-2022)
33) MUAM NHS ME =4, X & L HERTD 24 (COPACABANA)(2015-2020)
1-13. NINDS
1) 0l JI0I1E Hl=s BHE S AE0HH MEH OlM 24 S= ol £(2015-2020)
2) NOCICEPTOR Jt2 4 2| 3'end 77 X (2017-2022)
)L MIAH HME 2=2H0|L HIESHC 0|52t R HEZ2 @l 2etE AH AAVS
(2018-2021)
4) LAFORA 2HE - X| 29| J|2 M7 LI Z5(2016-2021)
5) Tl 0l M CRISPR/CASY C| 2 A o] HXNGIE M L ME= <
(2018-2021)
6) ME2 AMAE HHE Soll 401 ZRS 2 giotel MBAH O 2= e =22
(2018-2023)
7)GAABHE S& SMSX &S 52H2012-2022)
|2 XA 7 H(2018-2023)
9) Chera ZEIS 0 A DoHA S0l A2l MHC & 5H(2017-2022)
10) ©12F A I 2t GI0IE M & A (2015-2020)
11) THE CDK5/35 KINASE(1996-2020)
12) RNA E &3 CRISPR/CAS Z 0|28t 00| 29| & & A A 8 X| 28 24(2017-2022)
13) CNS N0l U0 A Z0-T2EIIERI2 IS 25H2007-2021)
14) 25 Al AE A5 2 ALS 9 COORF72(2014-2019)
15) A4 L =981 0| huntingtin © & X 1 & (2016-2021)
16) T2/ 220l A 9 21 9] J]5(2018-2022)
17) MURINE 2| A|ABIOI Al 2HEI Sl SE X 2 & 201(1993-2021)
18) C. ELEGANS %2 S &K 28 4l ES I (CENGEN)Q 22 1} £ 4(2017-2022)
19) 2 /IS8 s ZotE L HdFH XML COORF72 & A J| =2 & EH(2016-2020)
20)J|s ¥ 78 fIE HIHE f8 IPSC )|t =3 3(2014-2019)
21) M2 HZ 2@t 2O 012t 521 @& X AH2018-2019)
22) CNS 0l Al Z i SIV © 8t24(2017-2022)
23) SO 0| X C9ORF72 O 24 S = B & (2016-2021)
24) N-TERMINAL SIE/El 2 SIEIEIY AlY H2|5H(2017-2022)
25) AR A DtAH Sl 2 X 7 & S5H2018-2023)
26) LII}-AI 84S S 0| & 21 M5 0f A O PP2A 77 K013l (2017-2022)
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27) SCA8 o 2 X} RE st A =4(2000-2019)

28) Al M S 4 AN Heto fME & Jls H+1(2018-2023)
20) il TeHD JEE OAK| AL BIUMA = 4(2017-2022)

30) ZEW SW HSS Y HES QS0 WS IS ¢17(2002-2023)
31) AEHE X w2 -@ HIE%](UDN) SEe] 3%5&% QI8 [} 2 232 (2018-2022)

32) il TS 529 PEC &AM 280 (e MY SN 24(2014-2019)

33) M =24 20{(2018-2019)

34) X- A O|& 21 & M2I2ZE0| QAKX X X2/(2017-2022)

35) BIEIE O] &Y Bh= F0f L 9 2/(2005-2020)

36) AlZ 2SOl A DI0I2A2EY JIS 2 AH2018-2023)

1-14. NSF

1) ZRE KHIZ0I Al STKA/HIPPO 2 NF-KAPPA B &2 AF0IS| 1) X & (2018-2021)

2) SHHIZIOH0I Al &2 811 o] [l 3 LI &(2018-2021)

3) LIHI 2§l T QF AHAHO| et OFI| &l X (2018-2021)

4) 244 HEO SEN 1A Q4(2018-2022)

5) £9| e el REX JI%E 0lok5h)] 7o II§+E & Al21CH2018-2021)

6) RNX JIs2 HAEGH= C?—EA—I MEUAN =3 HEAEote M32 U5 E 418 (2018-2021)
NEESF W MI&M d20 ot 2& A5 T—rlXﬂ(2018 -2020)

8) SORGHUM S A 5tS {ESII 0 s IS £4(2018-2022)

9) REX HEMAM SHA 0 5 CASI-INDUCED DNA 2| J| 0 & £4/(2018-2022)

10) D12 ABIOA 72 24 L IS S 34 LIE(2018-2022)

11) C4 T 5lo SEXIZ 0|Z 8 C4 B A MaF & (2018-2021)

12) N & 5 | Dl MIZC D2 MEEZ 98 21 A Al Y(2018- 2021)

13) J20HE XS SER x3 AHOIC] Q1D 2HHIZ 2 A G| 918 AXILINE J]2(2018-2022)
14) M2 MEZRH2 N =0 CHSt MAH X QI EIH2017-2021)
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15) oA HE SEE L tlI=s BE2 UHE =8 AU-5018 XES 8 M E-cl2tE QIH B0l A

ol X| LI 0f 2 (2018-2021)
16) ANOLIS SOt Hles HE & P81 &3 &82(2018-2021)
17) et AE SE0l HE REN &S HE2 2 AH Y BE(2018-2021)
1-15. OD
DHMAEHs HE S HAEE Qe WAl 2l Y 22 I 2(2018-2023)
2) ¥ o X2t ¢ HE(2001-2021)
3)Hs HE &80 Hl AS5H X2 918 KNOCKIN MARMOSET J| XH(2018-2023)
4) GWAS M2 2222 98 HILIE| ZEBRAFISH X2 (2014-2022)
5) &2 2 /=0l AN ME SEX BHE X+ (2018-2023)
6) =2 XENOPUS X2 4lE{(2010-2020)
7) BHOFES DM ZE 0 D=8t RENEEEES 0|2
8) s BXS S5 C. ELEGANS S2 X2 2
9) MM S| ZZ st HUIMAX AIXE I8 X
10) 3D s X2 84 MHLIS(2016-2021)
11) SFX IS0 29/ 242 98 T3 I 2(2016-2020)
12) Het SONE AR E @t S HE 02 41(2015-2019)
13) SN E THM ojorE Y 28 5 X1(2017-2021)
14) MY &S HlD ST S| IS Xt 2(2016-2020)
15) LIGHT/HVEM/LTBETAR 415 WIESI IO A Ct 84 28 ol M (2016-2021)
16)C. 0|2 X Y J|S2 SEX M2 HR50| 2t D A O ELEGANS(2018 2021)
17) AIDS E /It M2 2 SJ| MIEZ DIt QB L= S&6t= CCRE=HHEH0| =01 22
(2016-2020)
18) +4 D HZES 95 MAl I X1 I} 2(2007-2022)
1-16. JIE} 21 2H(NCATS, NIDCD, NIAMS, NIEHS, NIDCR, NIBIB)
1) (NCATS) M7l 214 XI&E L YXE 0I5 212 |2 LHOIKA S8R0l M7 L RNP D8t
S A X B X(2018-2023)
2) (NCATS) g1l o1 1E 9/5
3) (NCATS) JI0IE & 204 X2
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(2018-2023)
4) (NCATS) J|s L 2% EHS 2 X 355 = Al

<L

I 0| Hl A28 N 2 A Z2E(MAP) (2017-2019)

5) (NCATS) 2S¢ B 20| U= IPSC S5 A2 ME 2102 0128 S4 ZT2MA 0l (3 O
82k 2 41(2018-2020)

6) (NIDCD) SXE Hat A0 (43 SO LA SA A0 e HisH &28(2011-2023)

7) (NIDCD) HIZ5 24 UE (| (H8h 2 X3 & 8HNSHL)(2001-2022)

8) (NIDCD) QI2+9] Bt ZI|MEES 0|25 ST A (0| &3 2 21(2016-2021)

9) (NIDCD) X2 # MUEAM B2 " A Al (1998-2022)

10) (NIDCD) AFSH2H Ol'et OFI2I 9 X0l A SAH A HISAR M2t 0| QA &0l U J|s

I J}(2018- 2023)

11) (NIDCD) H2t 2 X°] & A Z0HA S& 28 28 (2013-2023)

12) (NIAMS) A 228 s HES 2|8 MatE 1 55 AAV HE(2018-2021)
13) (NIAMS) Il 2 2X10|3 & &0 SEstD H2|5H(2018-2023)

14) (NIAMS) CIS 7Rl @4 L &M Al Z8F 2 A(2016-2021)

15) (NIAMS) BMD S& X2 Al25})| QI8 Al AR S A SHA & 2 8(2018-2023)
16) (NIAMS) MICUL/MICU2 O] 21X, J|S 2 &g M 25H2018-2023)

17) (NIAMS) 9/ T & 80| = T 1|8 E |8 0l H LI E(2017-2022)

18) (NIEHS) SPP1, 43} S
19) (NIEHS) B2 AlZH &
20) (NIEHS) D|E2E2|0F & &9
21) (NIDCR) SHZ SEMA 2 SHEAY
22) (NIDCR) :%*%* HU MBE ?
23) (NIDCR) &2t 2=H(2017- 2022)
24) (NIBIB) 2 %ﬂ Z L HS M
25) (NIBIB) O+ & &t 1

2018-2023)

4 HEOI 2 DF3(1997-2022)

S 28 235H(2018-2023)

=530 Al EPH/EPHRIN &5 034 LI 5(2013-2023)
E9/3 J|8F H28{(2018-2023)
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